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Introductiov :

L'objectif est la mise au point d’'une méthode analytique de tragabilite des
aliments, en particulier ceux issus de l'Agriculture Biologique (Bio). Nous
nous basons sur l'hypothéese qu'il existe une relation entre l'environnement
microbien de I'aliment au moment de la consommation [ADN résiduel) et son
origine geographique, mais aussi son mode de production. La diversite de la
flore microbienne associee aux aliments Bio a eté analysee a l'aide d'une
technique de biologie moléculaire ([PCR-DGGE) permettant l'étude de la flore
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Matériel et Méthodes : s; L '
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L'analyse statistique des données issues des profils DGGE montre que les
echantillons ont tendance a se regrouper en fonction de leur mode de production
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Figure 6. Analyse par Cluster des
e profils genetiques levuriens [ADNr
— 26S] de péches du verger ou
recuperees dans des plateaux de la
cooperative et issues de trois types
d’agriculture.
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